Streszczenie

Susza jest istotnym czynnikiem obnizajacym wysoko$¢ plonu zbdz, w tym pszenicy.
Zmiany metaboliczne zachodzace pod wplywem stresu suszy dotycza mig¢dzy innymi
gospodarki cukrow.

Celem badan byta identyfikacja loci cech ilosciowych (QTL), do ktorych nalezaty
wybrane elementy sktadowe plonu i zawarto$§¢ cukrow rozpuszczalnych w trzech organach
ro$lin pszenicy takich jak: 1is¢, doktosie i ktos, oraz analiza rozmieszczenia wykrytych QTL na
chromosomach w warunkach stresu suszy glebowej i optymalnego nawodnienia.

Materiat doswiadczen niniejszej pracy stanowita populacja mapujaca sktadajgca si¢ z 94
linii podwojonych haploidéw pszenicy. Mapa genetyczna populacji zawierata 920 markeréw
molekularnych obejmujacych tacznie dhugos¢ okoto 4040 cM. Wegetacje roslin prowadzono
w uprawie wazonowej w otwartym tunelu wegetacyjnym, zabezpieczonym przed opadami
deszczu, w latach 2010-2013. Wzrost roslin odbywal si¢ w warunkach zblizonych do
naturalnych przypadajacych na okres wiosenno-jesienny (V-1X). Ograniczenie nawadniania
w celu uzyskania suszy utrzymywano przez okres 4 tygodni dla roslin w stadium krzewienia
(lata: 2010, 2011 i 2012) oraz w stadium strzelania w zdZbto (rok 2013). Okreslono elementy
sktadowe plonu: liczb¢ i masg¢ ziaren oraz biomasg¢ z rosliny. W ostatnim dniu trwania suszy,
w latach 2010-2013, zebrano liscie flagowe a w 2011-2013 dodatkowo doktosia i ktosy pedow
glownych, w celu okreslenia zawarto$ci cukrow. Analizy QTL prowadzone byty przy pomocy
programu Windows QTLCartographer metoda analizy regresji liniowej oraz zlozonego
mapowania przedziatowego.

Dla 19 badanych cech stwierdzono istnienie 77 regiondow rozmieszczonych na
wszystkich chromosomach T. aestivum L. Najwazniejsze grupy sprzezen ksztattujgce elementy
sktadowe plonu i zawarto$¢ cukrow rozpuszczalnych byty na chromosomach: 1A, 1B, 1D, 2A,
2B, 2D, 3B, 4A, 5A, 5B, 5D, 6A, 6B, 7A i 7B, wsrod ktorych najwiecej QTL wykryto na
chromosomach 6B, 7B oraz 5A. Wskazanie regiondw genomu pszenicy z wystepujacymi QTL
pozwolito na wytypowanie markerow molekularnych najsilniej sprzezonych z badanymi
cechami ilosciowymi. Wspdlna i powtarzalna lokalizacja elementéw sktadowych plonu

I zawartos$ci cukrow rozpuszczalnych §wiadczy 0 zwigzku analizowanych cech.



